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Tématem predkladané dizerta¢ni prace ing. Radky Hrudikové jsou vysoce aktualni oblasti ,,-
omické®

Predlozena dizertacni prace ma rozsah 121 stran a je psana formou komentovaného souboru
puvodnich publikovanych praci. Prace je psana ctivou CeStinou, ma logickou strukturu, velmi peclive je
zpracovana i typograficky (v celé praci jsem zaznamenal jen ojedinélé pieklepy).

Teoreticka ¢ast strucné, ale vystizné shrnuje problematiku tvotici vychozi bod pro cile a feSeni
prace, predev§im charakteristiku a (bio)produkci kyseliny hyaluronové. Zvlastni pozornost je vénovana
tématim zasadnim pro samotnou experimentalni cast prace, tedy genomické a transkriptomické
charakterizaci S. zooepidemicus vcetné pristupti celogenomové sekvenace, technologie DNA ¢ipu a
kvantitativni PCR. Citace recentnich zdroju je adekvatni, zdafila je volba a zpracovani obrazové
dokumentace.

Ing. Hrudikova se ve své dizertani praci zaméfila na 2 konkrétni cile, genomickou
charakterizaci bakterialniho kmene S. zooepidemicus CO4A ve srovnani s vychozim kmenem, dale pak
porovnani transkriptomického profilu obou kmenl za riznych podminek. Za pouziti Sirokého

metodologického portfolia se podafilo odvést obrovské penzum prace a skuteéné cilti dosahnout, tedy



piedevsim kompletni sekvenace genomu kmene S. zooepidemicus CO4A a nalezeni fady zmén oproti

sbirkovému kmeni S. zooepidemicus ATCC35246 v¢etné mutaci v rAmci has operonu. Druhou trovni

klasifikace bylo zhodnoceni rozdilt v transkriptomu obou kment v prab&hu kultivace a zhodnocen byl

i efekt suplementace N-acetylglukosaminu. Pouzité metody jsou vesmés vhodné zvolené, jednou vytku

mam k statistickému a bioinformatickému hodnoceni transkriptomickych dat a statistickému

vyhodnoceni exprese genli (viz nize). Diskuze ziskanych vysledkli je pomérné stru¢na, nicméné

adekvéatni a rozprostiena V sekcich vysledkt a zavéru. Lze konstatovat, ze ziskané vysledky jsou pro

vyzkumnou oblast regulace syntézy kyseliny hyaluronové prioritni a uré¢ité¢ posunuji poznani téchto

procest S nezanedbatelnym translaénim potencialem pro biotechnologické piistupy.

Komentai

K praci mam jen nékolik drobnych vyhrad a dotazi:

1.

5.

Neni ziejmé, zda néktera z impaktovanych publikaci je podkladem hodnocené dizerta¢ni prace
¢i nikoli, text prace na Zadnou z publikaci neodkazuje, i kdyz tematicky je zde patrny prekryv.
Mou jedinou zasadnéjsi vyhradou je absence popisu statistické metodologie u vyhodnoceni
transkriptomickych dat (kromé zminky, Ze data byla zpracovana v MS Excel). Neni ani ziejmé,
kolik replikatii bylo pro toto vyhodnoceni pouzito, jakd metoda (kromé& pomérné liberalni 10%
fold change) byla pouzita k odfiltrovani falesné pozitivnich nalezi v disledku mnohonasobného
porovnavani. Stejn¢ tak u qPCR se hovoii o vyssich ¢i nizSich mirach exprese bez uvedeni
pouzitého statistického testu a hladiny signifikance. Obzvlast¢é markantni je chybéni
statistického vyhodnoceni zmén exprese v Case.
TABULKY:
a. Pfi uvadéni sekvence primeru (napf. tabulka 24, 26, 28) nejsou oznacéeny jejich 5’ a 3’
konce, byt’ se da ptedpokladat, Ze jsou anotovany standardné v 5’ -> 3’ sméru.
GRAFY:
a. U nékterych grafii jsem shledal drobné formalni nedostatky — nebyly vyznaceny
graficky hodnoty os x a y, jen uvedeno ¢islo voln¢ plujici vedle os (vSechny grafy),
v nékterych pfipadech neni vyznacena ani samotnd osa y (grafy 4-7), Casto je
zbyte¢né volen vysoky pocet neinformativnich desetinnych mist (napt. grafy 8-
29).
DOTAZY:
a. V kapitole 5.2. se stru¢né vyjadiujete k jednotlivym soucasnym technologickym
pfistupim next-generation sequencing. MiiZzete porovnat tyto piistupy

z hlediska jejich vhodnosti pro celogenomové sekvenovani baktérii?



b. Jaky postup byste zvolila pii manipulaci dalSich zjisténych potencialnich gent,
které mohou ovliviiovat syntézu kyseliny hyaluronové, s cilem zvySeni této
produkce?

c. Veskera stanoveni genové exprese jsou provedena na tirovni mRNA. Diskutujte
potencialni uskali extrapolace této informace na uroven exprese proteinu a jeho

funkce.

Zaver

Na zdkladé vySe zminénych skuteCnosti konstatuji, Ze piedloZend prdace nejen spliiuje, ale vyrazné
pitekracuje kritéria kladend na dizertaéni prdce v oboru, splituje podminky uvedené v § 47 odst. 4
zdkona 111/1998 Sb. a ing. Radka Hrudikovd touto praci jednoznacéné prokdzala tviiréi schopnosti a

proto tuto dizertacni prdci doporucuji k obhajobé.
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